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Retour sur I'échantillonnage dans les musées pour une
analyse phylogénomique

Benjamin ZELVELDER

Phylogénomique des charancons pollinisateurs de couvain

en zone tropicale : Vers une compréhension des facteurs de
spécialisation des systemes de pollinisation en forét pluviale
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(tribu : Ochyromerini)
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AIJP OBJECTIF :

Déterminer l'origine et le cadre temporel
des processus impliques dans l'évolution
du genre Endaeus et de sa tribu
(Ochyromerini)




Ordre: Coleoptera
Famille: Curculionidae

Tribu: Ochyromerini

Répartition paléotropicale
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Ordre: Coleoptera
Famille: Curculionidae

Tribu: Ochyromerini

Synnada e Endaenidius

1,8% » 3,0%

) 4 Endaeopsis

Ochyromera L 3,0%
26,8%

Endaeus

Nipponochyromera 33,6%

1,8%

Morimotozo

7.8% ‘ B/

Minyrus R R Gryporrhynchus
4,1% 3 1,8%

c.a. 300 Ochyromerini spp. décrites
c.a. 35 genres admis

- Une centaine d’espéces non décrites et
sdrement encore plus a découvrir

- Ecologie totalement inconnue pour la plupart

- Beaucoup d’espéces jamais mentionnées
apres leur description
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Ordre: Coleoptera
Famille: Curculionidae

Tribu: Ochyromerini

Par ou commencer ?

- Echantillonnage peu accessible sur le terrain en
canopee

- Régions sous-prospectées qui manquent d’experts
taxonomiques

Sprick et F

oren 2018 ; Kodim




Ordre: Coleoptera
Famille: Curculionidae

Tribu: Ochyromerini

Par ou commencer ?

- Echantillonnage peu accessible sur le terrain en
canopee

- Régions sous-prospectées qui manquent d’experts
taxonomiques

- Consulter les collections entomologiques !
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c.a. 300 Ochyromerini spp. décrites
c.a. 35 genres admis

- +30 genres représentes

- +500 morphoespéces

- =+200 espéces nouvelles
- Imagerie des types
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Host plants Endaeus spp.

Information de plante hote

Plante hote connue

. ou supposée
Sur 454 espeéces +

morphoespéces
recensées

18%

82%




Application phylogénomique

Whole Genome Sequencin GS

-l-—-

Tout le génome avec moins de
couverture
Assez colteux

— Appliquable a quelques dizaines
d’échantillons

Gorcenco et al. 2020
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Tout le génome avec moins de
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Targeted Sequencing (TS) = Capture (UCE/AHE)
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Application phylogénomique

Whole Genome Sequencin GS

-l-—-

Tout le génome avec moins de
couverture

Assez co(teux

— Appliquable a quelques dizaines
d’échantillons

— Priorité au spécimens frais

Targeted Sequencing (TS) = Capture (UCE/AHE)

axon

Gene 1 Gene 2
===
ommmn swman S s—
SO I s XEm
e e e
E— S D S
—" Em—— S— o—
TE—— cemem ey =D
e=—mn  pemmewn NGSreads
—— e e——

Quelques milliers de régions ciblées en
amont

Bon rapport qualité/cout

— Appliquable a de nombreux
echantillons, y compris anciens
— pour tous nos échantillons

Design d’'un nouveau jeu de sondes de

capture spécifiques Curculionoidea

Gorcenco et al. 2020



Conclusion

- Echantillonnage représentatif de la diversité grace aux spécimens de musées
- Etude phylogénomique possible grace a : Capture + backbone WGS

- Etat des connaissances chez les Ochyromerini :
- +200 espéces nouvelles
- Phylogénie robuste (jespere)
- Histoire évolutive



Merci pour votre attention !

1Fleur d’Uvariodendron molundense (Annonaceae), héte d’Endaeus lenticulatus (sp. nov.) 1
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