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A Omniprésente dans de nombreux groupes
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A Colonisation de nouvelles niches écologiques
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C Smbioses facultatives
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C Cinaracedri: Génome déBuchneraéduit et perte de génes
(PérezBrocalet al. 2006)
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La cesymbiose obligatoire chez I€3nara
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La cesymbiose obligatoire chez I€3nara

C LesCinara
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