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1‐ Barcoding

• Hyménoptères parasitoïdes
• Spécimens de petite taille
• Séchage étuve 
• 1974‐2014

Echantillonnage
• 80 espèces
• 200 spécimens
• COI (standard barcode)‐ FC/BR primers

« Shokralla (325+418 pb) »
• Minibarcode (133 pb)
• Cyt b (445 pb)

Sequençage Miseq

Les collections CBGP‐CIRAD (G. Delvare)



1‐ Barcoding
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1‐ Barcoding

Genre Apanteles



1‐ Barcoding

Tyrophagus putrescentiae manipluateurs Trirhithrum coffeae



1‐ UCE ‐ Phylogénomique

Difficulté croissante d’accès aux échantillons

‐ ressources accès terrain
‐ contexte sécuritaire
‐ réglementation (Nagoya)
‐ « taxonomic impediment »
‐ échéance projets



1‐ UCE ‐ Phylogénomique

Collection CBGP‐CIRAD Pelletier‐Péricart

• Coléoptères Curculionidae
• Spécimens de petite taille
• Séchage (?)
• 1983‐2014

Echantillonnage
• 6 espèces & spécimens (total 96)
• Sondes UCEs (AHE probes) 

552 gènes codants
(Shin et al. 2017)

Sequençage Hiseq



1‐ UCE ‐ Phylogénomique
Résultats préliminaires

0

5000000

10000000

15000000

20000000

25000000

30000000

35000000

1981 1986 1991 1996 2001 2006 2011 2016 2021

Re
ad
s

Age



Merci pour votre attention


