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La ville: un écosysteme en pleine expansion
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Commensd taxa (388 Gossary) have been maor contebuton 1 the human-medated biod-
versity creis [1,2), are mplicaed n 20000888 (3], and wers possbe sources of domestcars
[4.5); thus, thay have a pofound Impact on ife on Earh. Howaver, many aspects of his
rdatonship, and the ecclogical and aciutonay procesesss a8 s00aed with commeansd ta,
a® supisingy poory undarstood. This stems fom e seemingy simple dafniton of com-

Hulme-Beaman et al. 2016 7rends Ecol. Evol.

j‘> Mieux connaitre I'écologie des populations urbaines = prérequis pour leur gestion



Dakar, Sénegal: une ville d’envergure internationale
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Objectifs du projet de VIA (2015-2017)

2

« Décrire les communautés de rongeurs a I'échelle de la ville

« Décrire la structuration des populations des especes principales

« Evaluer les risques zoonotiques liés aux rongeurs: screening bactéries



Des communautés de rongeurs a Dakar largement dominees par la
souris domestique
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Geénétique des populations de la souris domestique
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* Est-ce que la structure génétique des populations reflete I’histoire de la ville?
* Est-ce qu’il y a des échanges entre le port et le reste de la ville?



Geénétique des populations de la souris domestique

I:> Une structure caractéristique en demes

F,s moy = 0.23 (0.10 — 0.31)
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627 individus génotypés — 435 analyseés



Geénétique des populations de la souris domestique
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Geénétique des populations de la souris domestique

|:> une dispersion limitée spatialement
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Geénétique des populations de la souris domestique

Une expansion spatiale liee a I'histoire de la dynamique urbaine?
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, Lippens et al. 2017 Heredity
En cours: analyse de séquences D-loop

En perspective: test de scenarios d’introduction indépendante Gorée / Dakar?



Screening bactérien souris + rat par métagénomique 16S

Approche ENEMI (Galan et al. 2016 Msystems): identification de taxons zoonotiques
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g @ O § S X = S § S & 5
GDK 0.21 0.09 0.35 0.03 0.53
HPE 0.02 0.13 0.13
NGR 0.31 0.31
| OKM 0.28 0.28
N PAH 0.37 0.37
- PFD 0.03 0.21 0.55 0.66
| PRB 0.04 0.09 0.25 0.04 0.34
PZN 0.10 0.10 0.10 0.10 0.10 0.10 0.30
PZP 0.25 0.25
PZS 0.08 0.54 0.62
. YOF 0.07 0.37 0.03 0.43
Moy 0.003 0.04 0.06 0.31 0.0030.003 0.01 0.01 0.38
GDK 0.09 0.09 0.09 0.18 0.09 0.36
NGR 0.00
PFD 0.50 0.25 0.75 0.25 0.25 1.00
PRB  0.44 0.16 0.04 0.12 0.08 0.24 0.08 0.08 0.68
PZN 0.75 0.25 0.50 0.25 0.75
PzP 0.50 0.17 0.50
PZS 0.25 0.25 0.00 0.25 0.50

Moy 0.38 0.11 0.02 0.13 0.02 0.05 0.22 0.02 0.04 0.04 0.05 0.60



Screening bactérien souris + rat par métagénomique 16S
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I:> Des quartiers plus a risque que d'autres ?

Bartonella
Borrelia
Coxiella
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Myco OTU153
Myco OTUZ226
Myco OTUZ2066
Orientia
Rickettsia
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HPE 0.02 0.13 0.13
NGR 0.30 0.30
OKM 0.28 0.28
PAH 0.37 0.37

PZN  0.29 0.07 0.07 0.140.070.21 0.07 0.43

PZP  0.30 0.10  0.10 0.40
006 006 041006 006 059
YOF 0.07 0.37 0.03 0.43

... Analyses statistiques en cours





