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Les Orcades

... Une espece invasive commune...

La souris domestique
(Mus musculus domesticus)

Une colonisation récente

United

Kingdom

Arrivée durant 'age du fer
~2500 yrs

mtDNA : signature Viking
~1200 yrs

« Orkney mtDNA lineage »

C Evolution morphologique ? Searle et al. 2009
Jones et al. 2011
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3D quantification of tooth shape

Adjustement of a template
1588 sliding-landmarks

1532 x 3 variables...

Reduction of dimensionality: PCA
(Principal Component Analysis)

5 PCs (X > 60%)

1532 sliding-landmarks



Pourquoi et comment la forme de la dent évolue
Evolution insulaire de la souris
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Souris des Orcades, un cas d'evolution insulaire ?
Taille des dents
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Différentes iles, et les souris ?
Taille des dents

2.1/|||||‘|\%FIIIIII7\
20 . & i
i : .
) Lo
= 19 - o |
4 s Tl B R
- SR - -
=
D17 | |
1.6
Forme des dents 151 | - Continent Orkney .
2 | : | I
X Q@?x?x***p'\%{}{
Qs RO %%;gi’%%é\
= ' :
>
N
™M L
N 0
N—r
(Q\}
<
a-1r ]
J LAY
B | ® Continent
* Orkney
-3 | | I |

LDA1 (41.3%) Evolution de la diversité locale ?



Différentiation morphologique 2D

PW1992 /¢ SO 3
i . |
7 & PW2012 i
‘ S PW2012
PW1992
. (@)
2 L Mainland
< ' )
S ® SRO-BU
#
N
) —
N Vi
A3
<>E 0 - ® Sanday
®) o i 00 Westray
s\ag - BLOBIS OO [ . ® SRO-A35
\\ y
1 L B13 @
Faray ©
G ™R | | | | |
-4 . @A35  SRON-BUR . ] ]
N @ Q“i A38 3 2 1 0 1 2
™ %439
! ‘~‘AAZ32 SRON35 CVA1L (27.7%)
2 Lk




il

Patrons de différentiation de forme 3D

ACP sur variables de forme
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Pourquoi et comment la forme de la dent évolue
Evolution insulaire de la souris
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Patrons de différentiation de forme 3D
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Comparaison de la forme de la dent avec les facteurs explicatifs
(1) Phylogénie

D-loop (mtDNA)
155 haplotypes, 874 positions
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Comparaison de la forme de la dent avec les facteurs explicatifs
(2) Climat
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Comparaison de la forme de la dent avec les facteurs explicatifs

Size: 3%

Phylogeny: 12%
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Différentiation morphologique 2D
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Phylogeographie
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D-loop de Mus musculus domesticus

Archipel des Orcades : 149 D-loop
18 haplotypes (9 nouveaux)
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Outgroup
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Les Orcades
Network (149 D-loop sequences)
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Les Orcades
Network (149 D-loop sequences)
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Discriminant analysis of principal components (DAPC)
Plan 1-2 DAPC « find cluster » K =7
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Discriminant analysis of principal components (DAPC)
Plan 1-2 DAPC « find cluster » K =7
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Structure génétique

DAPC vs Structure K=7
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Evolution morphométrique
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Corrélation
eévolution morphologique et moléculaire

et génétique
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UM1 Shape 1 (CVA1 - 29.8%)
Mantel test
Morphométrie(4 CVAs) R = 0.496
Genetique (5 DAPCs) P =0.002
Morphométrique (4 CVAs) R =0.494
Genetique (Nei et al.) P =0.0001




Mitochondrial data

Microsatellite data

Morphometrical data
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Congruence entre les 3 approches

Différenciation entre Mainland et les autres iles

Structure intra-main

land




La souris des Orcades

Conclusions
- Diversification morphologique importante

- La phylogénie 1¢" facteur explicatif des variations de forme

- Congruence entre les différentes marqueurs

- Structuration génétique

Pespectives

- Analyse morphomeétrie/molécules au niveau individuel
- Origine de la structure sur Mainland

- Données Radseq :
- Mainland (84 souris) (Cornell)
- Papa Westray + South Ronaldsay (~ 20 souris supplémentaires)
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