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ETUDE DU ROLE DU MICROBIOTE A PARTIR
DE DONNEES METAGENOMIQUES SHOTGUN

par
Julie Réveillaud
INRA-ASTRE, Montpellier

® Plus de 99 % des microorganismes n'ont pu &tre isolés jusqu'a présent. En particulier,
les génomes symbiotiques ne peuvent étre accessibles que par le séquencage de
communautés complexes du fait de leur dépendance vis-a-vis de I'hote.

# 'évolution récente des capacités de séquencage et d'analyse permet désormais la
reconstruction de génomes microbiens, indispensable a la compréhension fine de la
diversité et de la fonction des microorganismes : ceux-ci forment l'unité génomique,
fonctionnelle, écologique et évolutive permettant la description des systemes
microbiologiques. Par une approche 'génome-centrée', nous avons reconstruit les
génomes d'endosymbiontes de deux espéeces vestimentiferes Escarpia et Lamellibrachia
de la fosse des Caimans.

#® Cette étude, qui a permis de caractériser la diversité, les fonctions et voies
métaboliques de ces nouvelles lignées de Gammaprotéobactéries sulfato-réductrices
chimiosynthétiques, sera employée pour analyser les symbiontes de Culex pipiens,
principal vecteur du virus du Nil Occidental (West Nile virus).
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