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par
Benoit Nabholz, ISEM, Montpellier

£ Les données génétiques et I'écologie moléculaire ont révolutionné de nombreux aspects
de nos connaissances en biologie. Dans cette présentation, je propose de faire un état
des lieux des techniques et des résultats récents dans ce domaine, en me focalisant sur
les criquets de la faune de France.

£ En m’appuyant sur des exemples issus de la littérature scientifique ainsi que sur mes
propres recherches, non encore publiées, je montrerai les apports mais également les
limites de certaines techniques de biologie moléculaire, notamment dans |'étude du
complexe Glyptobothrus Chopard, 1951.
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